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Arendada välja isikukoodil põhinev ja seega teiste registritega (Rahvastikuregister, Surma Põhjuste Register, Tuberkuloosiregister, Vähiregister) linkimist võimaldav Eesti HIV-positiivsete patsientide struktureeritud andmekogu (E-HIV). Ühelt poolt võimaldab E-HIV kroonilist HIV-tõbe põdevate haigete operatiivset jälgimist, kuid teisalt on prospektiivselt ja longitudinaalselt kogutavad andmed olulise tähtsusega HI-viirusega seotud teadusuuringute, ennekõike nende, mis uurivad viiruse ja peremeesorganismi omavahelisi suhteid, läbiviimiseks. Lisaks patsiendi kliinilistele ja demograafilistele andmetele kogutakse biopanka korduvalt patsiendi bioloogiline materjal (vereplasma, DNA, vererakkude komponendid, viiruse RNA). Kogutud andmed võimaldavad HIV nakkuse teaduspõhist ennetamist, õigeaegset diagnoosimist, tulemuslikku ravimist ning uute teadmiste kiiret rakendamist nii individuaalsele patsiendile kui kogu Eesti HIV-positiivsete populatsioonile. Andmete analüüs võimaldab välja töötada vajalikke spetsiifilisi  sekkumismeetodeid ning modelleerida epideemia edasist kulgu. Viimane on äärmiselt oluline tervishoiule kulutatavate ressursside planeerimisel. Lisaks sellele võimaldab andmete analüüs mõista mitte ainult HIV, vaid ka teiste retroviiruste arengut. Kogutud andmed koos biopanga materjaliga on kasutatavad patsiendi ravimisel, biomeditsiinilistes teadusuuringutes ning koostöös rahvusvaheliste partneritega HIV vaktsiini, uute diagnostikameetodite ja ravimite väljatöötamiseks toimuvas teadustöös.
Projekti läbiviimist toetasid Euroopa Liidu Regionaalfond, Eesti Teadusagentuur, Tartu Ülikool.

